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	Cel modułu
	Poznanie podstaw genomiki i proteomiki.

Poznanie aktualnego stanu wiedzy dotyczącego funkcji, struktury i ewolucji  genomu i proteomu różnych organizmów.

Nabycie umiejętności  korzystania z internetowych baz danych zawierających informacje na temat genomów i proteomów. 
Badanie różnych obszarów zastosowań genomiki i proteomiki.  
Przekazanie wiedzy na temat podstawowych technik analitycznych wykorzystywanych w badaniach genomu i proteomu.  

	Treści modułu kształcenia – zwarty opis ok. 100 słów.
	Podstawowe pojęcia i definicje związane z genomiką i proteomiką. Rys historyczny, główne działy i koncepcje w genomie oraz rozwoj dyscypliny.  Genomika teoretyczna (ogólne prawa rządzące genomami), genomika porównawcza (ewolucja genomów; genomika funkcjonalna (poznanie funkcji wszystkich genów w genomie), genomika strukturalna (poznanie sekwencji i jej wstępny opis) genomika indywidualnych różnic (zmienność międzyosobnicza genomów tego samego gatunku). Badanie różnych obszarów zastosowań genomiki. Zastosowanie narzędzi bioinformatycznych i baz danych do analizy genów i genomów.
Proteomika jako wyzwanie współczesnej nauki: Definicja proteomu. Czym jest proteomika i jakie stawia sobie cele badawcze we współczesnej nauce. Aminokwasy występujące w białkach. Metody rozdziału białek - techniki chromatograficzne. Proteomika w diagnozowaniu i prognozowaniu procesów biologicznych - innowacyjne narzędzia poznawania czynności organizmu w stanie zdrowia i procesu chorobowego. Znaczenie identyfikacji i charakterystyki białek oraz różnic w profilach białkowych w zależności od wieku, stanu fizjologicznego, działania leków i in. Możliwości zastosowania proteomiki do rozwiązywania problemów praktycznych w obszarach biologii, weterynarii, medycyny i in. Bioinformatyczne bazy danych, zasady identyfikacji białek, metoda „odcisku palca" mapy peptydowej. 
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