Część 3 
Załącznik nr 3 do Specyfikacji 
Istotnych Warunków Zamówienia

	Lp.
	Nazwa przedmiotu zamówienia
	Charakterystyka - czytelny i szczegółowy opis przedmiotu zamówienia
	J.m.
	Ilość
	Cena jednostk. netto
	Wartość netto
	Wart. brutto
	Jednostka zamawiająca

	1.
	2.
	3.
	4.
	5.
	6.
	7.
	8.
	9.

	1.
	Sekwencjonowanie fragmentów DNA
	Sekwencjonowanie DNA próbek o długości 300-1100 par zasad, usługa obejmuje przygotowanie reakcji PCR sekwencyjnego, oczyszczanie z terminatorów, oraz odczyt sekwencji nukleotydowej. 
	szt.
	610
	
	
	
	Instytut Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roślin, dr Justyna-Leśniowska-Nowak

	2.
	Sekwencjonowanie fragmentów DNA
	Sekwencjonowanie DNA próbek o długości 300-1100 par zasad, usługa obejmuje przygotowanie reakcji PCR sekwencyjnego, oczyszczanie z terminatorów, oraz odczyt sekwencji nukleotydowej. 
	szt.
	125
	
	
	
	Instytut Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roślin, Edyta Paczos

	3.
	Sekwencjonowanie fragmentów DNA
	Sekwencjonowanie: usługa obejmująca przygotowanie reakcji PCR sekwencyjnego, oczyszczenie z terminatorów reakcji enzymatycznej oraz odczyt sekwencji nukleotydowej. 
Gwarantowany przez oferenta zakres długości prawidłowego odczytu sekwencji musi zawierać się pomiędzy 500 a 1100pz. 
Startery do reakcji PCR oraz stężeniach i objętościach dostarczy matrycowe DNA w odpowiednich zamawiający. Koszt przesłania prób w całości pokrywa oferent. Czas wykonania całkowitej analizy nie może przekraczać  72 godzin od momentu nadania przesyłki (dni robocze). Wyniki sekwencjonowania powinny zostać przedstawione zamawiającemu w postaci elektronicznej. Wymagana postać wyników musi zawierać: dokument tekstowy zawierający sekwencje oraz fluorogram odczytu w formacie otwieranym przez program CHROMAS (.ab lub ab1). 
	szt.
	100
	
	
	
	Zakład Mikrobiologii Weterynaryjnej, Instytut Biologicznych Podstaw Chorób Zwierząt, Sebastian Gnat

	4.
	Sekwencjonowanie fragmentów DNA
	Sekwencjonowanie produktów PCR, 200-1100 nukleotydów, oczyszczanie standardowe
	szt.
	150
	
	
	
	Instytut Biologicznych Podstaw Chorób Zwierząt
Zakład Parazytologii i Chorób Inwazyjnych  dr n.med. Monika Roczeń-Karczmarz

	5.
	Sekwencjonowanie produktów reakcji PCR
	Sekwencjonowanie DNA próbki o długości do 800 par zasad
	szt.
	150
	
	
	
	Katedra Epizootiologii i Klinika Chorób Zakaźnych                                                Beata Dzięgiel

	6.
	Sekwencjonowanie produktów reakcji PCR
	Sekwencjonowanie DNA próbki 801-1100 par zasad
	szt.
	120
	
	
	
	

	7.
	Usługa reakcji sekwencjonowania fragmentów DNA
	Gwarantowany odczyt pomiędzy 500-800 nukleotydów. Elektroforezy odbywają się z użyciem długich kapilar co pozwala w przypadku dobrej jakości matryc na odczyt ponad 1000 nukleotydów, z użyciem uniwersalnych starterów (dodawanych w pracowni nieodpłatnie) lub startera klienta.
	reakcja
	150
	
	
	
	Katedra Hodowli Małych Przeżuwaczy i Doradztwa Rolniczego, Monika Greguła-Kania 

	8.
	Sekwencjonowanie fragmentów DNA
	Usługa obejmuje przygotowanie reakcji PCR sekwencyjnego, oczyszczanie z terminatorów, oraz odczyt sekwencji nukleotydowej. Zakres długości gwarantowany przez oferenta 200-1100 nukleotydów. Wymagana postać wyników to dokument tekstowy zawierający sekwencje oraz fluorogram odczytu w formacie otwieranym przez program Chromas lub podobny.
	szt.
	2800
	
	
	
	Katedra Biotechnologii, Mikrobiologii i Żywienia Człowieka, dr Piotr Jarocki 

	9.
	Sekwencjonowanie fragmentów DNA
	Sekwencjonowanie produktów PCR z oczyszczeniem z terminatorów oraz odczyt sekwencji nukleotydowej. Usługa obejmuje przygotowanie reakcji PCR sekwencyjnego, sekwencjonowanie standardowe ze standardowym oczyszczaniem reakcji PCR, orientacyjna długość odczytu 350-1100 pz. Zakres długości gwarantowany przez oferenta 200-1100 nukleotydów. Wymagana postać wyników to dokument tekstowy zawierający sekwencje oraz fluorogram odczytu w formacie otwieranym przez program Chromas lub podobny.
	szt.
	200
	
	
	
	Katedra Technologii Surowców Pochodzenia Roślinnego i Gastronomii, Zakład Technologii Owoców, Warzyw i Grzybów,                                                dr inż.. Katarzyna Skrzypczak

	10.
	Sekwencjonowanie fragmentów DNA
	Sekwencjonowanie próbek DNA o długości 200-800 par zasad, usługa obejmuje przygotowanie reakcji PCR sekwencyjnego, oczyszczanie z terminatorów, oraz odczyt sekwencji.
	szt.
	500
	
	
	
	Katedra Ochrony Roślin, Zakład Fitopatologii i Mykologii, mgr inż. Agnieszka Furmańczyk
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Podpis i pieczęć osoby/osób uprawnionej
do reprezentowania Wykonawcy

